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　 　 摘要：选用 ３４ 个淀粉合成相关基因分子标记对 ８７ 份来自不同国家的籼稻栽培品种进行遗传变异和群体结构

分析。 结果表明，３４ 对引物共检测到 ８０ 个等位变异，平均每个位点含 ２􀆰 ３５ 个等位基因，品种间等位基因变异范围

２～６；Ｓｈａｎｎｏｎ’ｓ 信息指数变幅为 ０．３０３～ ０􀆰 ７９６，平均为 ０􀆰 ５３９；多态信息含量（ＰＩＣ）的变幅为 ０．０８４～ ０􀆰 ６５８，平均

０􀆰 ２９５；遗传相似系数变幅为 ０．２６５～０．９９０，表明淀粉合成相关基因在品种间存在遗传差异，但不同品种间等位基因

的变异频率不同。 ８７ 份籼稻品种可以分成 ３ 个类群，类群内品种遗传背景比较相似，类群间品种遗传背景差异明

显，其中，３９􀆰 １％的籼稻品种遗传组分单一，而遗传背景复杂的籼稻品种达到 ６０􀆰 ９％。 本研究可为水稻淀粉品质的

遗传改良提供依据，为后续淀粉品质性状的关联分析奠定基础。
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