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　 　 摘要:　 为明确国内外甘薯主要地上部专用品种的遗传关系ꎬ利用多态性高的 ３０ 对 ＳＳＲ 分子标记对国内主栽

的 １６ 份材料进行遗传多样性分析ꎮ 结果显示ꎬ３０ 对 ＳＳＲ 分子标记共检测出 １６９ 条多态性条带ꎬ每对引物可获得

２~１６ 条多态性条带ꎮ 基于 ＳＳＲ 分子标记进行聚类分析ꎬ在遗传相似系数为 ０􀆰 ６４ 处ꎬ将 １６ 份材料聚为 ３ 个类群ꎮ
１６ 份材料的遗传相似系数在 ０􀆰 ５２２ 至 ０􀆰 ８６３ 之间ꎬ其中观赏甘薯黄金叶与菜用甘薯材料之间的遗传相似系数较低

(０􀆰 ５２２~０􀆰 ６２６)ꎬ与鄂菜薯 １０ 号的遗传相似系数最低(为 ０􀆰 ５２２)ꎻ而菜用甘薯材料之间ꎬ薯绿 １ 号和台农 ７１ 遗传

相似系数最高ꎬ为 ０􀆰 ８６３ꎬ遗传差异较小ꎬ薯绿 １ 号和鄂菜薯 １０ 号遗传相似系数最低ꎬ为 ０􀆰 ５２２ꎬ遗传差异较大ꎮ 这

些信息可为地上部专用品种选育的亲本选配提供参考ꎮ
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　 　 近年来ꎬ甘薯以其低投入、高产出、耐干旱、耐贫

瘠、多用途等优点已经由单一粗粮作物跃升为集健

康食品、淀粉加工、优良饲料和菜用观赏于一体的新

作物ꎮ 尤其是菜用甘薯、观赏甘薯及菜观兼用型等

地上部专用甘薯越来越受到消费者青睐ꎮ 菜用甘薯

因其宜炒食、口感风味良好、营养丰富均衡等特点在

国内外深受欢迎[１]ꎮ 但据国家种质徐州甘薯试管

苗库统计ꎬ１ ３００ 余份甘薯种质资源中仅有 １０ 余种

菜用甘薯品种ꎬ菜用甘薯品种有限ꎬ遗传资源狭窄现

象突出ꎮ 观赏甘薯具有耐热、抗旱、病害少、适应性

强、生长迅速、管理粗放等特点ꎬ并且以其亮丽的叶

色、多样的叶形及丰富的应用形式和良好的视觉美

感凸显出独特的园林价值和家庭园艺特性[２]ꎮ 目

前ꎬ观赏甘薯品种主要有美国的 Ｓｗｅｅｔ Ｃａｒｏｌｉｎａ 系

列[３]、 黑叶品种 Ｂｌａｃｋ Ｈｅａｒｔ[４]和柠檬绿色品种 Ｍａｒ￣
ｇａｒｉｔａ[５]ꎮ 国内尚未有通过国家审(鉴)定或品种权

保护的观赏甘薯品种ꎮ 至于具有菜用价值和观赏价

值的菜观兼用品种更是鲜有报道ꎬ只是 ２０１６ 年刘中

华等[５]提出过赏食兼用型甘薯的概念ꎮ

因此ꎬ分析国内外主要地上部专用甘薯品种的

遗传多样性ꎬ明确其遗传关系ꎬ对于地上部专用甘薯

育种的亲本选配和种质创新具有重要的指导意义ꎮ
前人采用 ＡＦＬＰ [６]、ＲＡＰＤ[７]、ＩＳＳＲ[８￣９]、ＳＳＲ[１０￣１１]或多

种分子标记相结合[１２￣１３] 对甘薯主要品种、地方品种

等进行了进化和遗传多样性研究ꎬ但是对甘薯地上

部专用品种的遗传多样性研究还鲜有报道ꎮ 本研究

利用 ＳＳＲ 分子标记对目前国内主要推广应用的 １６
个地上部专用甘薯品种的遗传多样性进行分析ꎬ为
这类专用品种系统演化、重点组合配置、菜观兼用甘

薯新种质创新提供理论依据ꎮ

１　 材料与方法

１.１　 材料

收集菜用甘薯、观赏甘薯及菜观兼用甘薯材料

１６ 份ꎬ其中 １２ 份为菜用甘薯ꎬ１ 份为观赏甘薯ꎬ３ 份

为有菜用和观赏兼用材料(表 １)ꎮ 所有供试材料均

种植于江苏徐淮地区徐州农业科学研究所(江苏徐

州甘薯研究中心)试验地ꎮ

表 １　 参试甘薯材料

Ｔａｂｌｅ １　 Ｔｈｅ ｌｉｓｔ ｏｆ ｔｈｅ ｔｒａｉｌ ｓｗｅｅｔｐｏｔａｔｏ ａｃｃｅｓｓｉｏｎｓ

名称　 　 选育单位 品种来源 类型

薯绿 １ 号 江苏徐淮地区徐州农科所 台农 ７１×广薯菜 ２ 号 菜用

台农 ７１ 台湾地区嘉义农事所 － 菜用

黄金叶 美国北卡莱罗纳州立大学 － 观赏

福菜薯 １８ 福建省农科院作物所 泉薯 ８３０×台农 ７１ 菜用

浙薯 ７２６ 浙江省农科院作核所 菜用型 ９９０２￣７×宁紫薯 １ 号 菜用

川菜薯 ２１１ 四川省农科院作物所 广菜薯 ２ 号放任授粉 菜用

广菜薯 ３ 号 广东省农科院作物所 高自 １ 号开放授粉 菜用

广菜薯 ６ 号 广东省农科院作物所 泉薯 ８３０ 开放授粉 菜用

鄂菜薯 １０ 号 湖北省农科院粮作所 福菜 １８ 放任授粉 菜用

鄂菜薯 ２ 号 湖北省农科院粮作所 ＡＩＳ０１２２￣２ 菜用

莆薯 ５３ 福建省莆田市农科所 莆薯 ３ 号放任授粉 菜观兼用

福菜薯 ２３ 福建省农科院作物所 紫叶薯开放授粉 菜观兼用

泉薯 ８３０ 福建省泉州市农科所 龙薯 ３４×泉薯 ９５ 菜用

福菜薯 ２２ 福建省农科院作物所 泉薯 ８３０ 开放授粉 菜用

宁菜 １ 号 江苏省农科院粮作所 苏薯 ９ 号放任授粉 菜用

福薯 ７￣６ 福建省农科院作物所 “白胜”计划集团杂交 菜观兼用
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１.２　 甘薯基因组 ＤＮＡ 提取及 ＰＣＲ 反应

参考 Ｕｋｏｓｋｉｔ 等[１４]、李强等[１５] 的方法ꎬ采用改

进的 ＣＴＡＢ 法提取甘薯基因组 ＤＮＡꎮ ＰＣＲ 反应体

系(２０􀆰 ０ μｌ):２×Ｔａｑ ＭａｓｔｅｒＭｉｘ[康为试剂(ＣＷＢＩＯ)
公司生产]１０􀆰 ０ μｌꎬ５０ ｎｇ / μｌ ＤＮＡ １􀆰 ０ μｌꎬ１００ ｎｇ / μｌ
上、下引物各 ０.５ μｌꎬ加 ｄｄＨ２Ｏ 至 ２０􀆰 ０ μｌꎮ 反应条

件: ９５ ℃ ３ ｍｉｎꎻ９５ ℃ ３０ ｓꎬ５５ ℃ ３０ ｓꎬ７２ ℃ ３０ ｓꎬ
３５ 个循环ꎻ７２ ℃ ５ ｍｉｎꎮ ４ ℃保存ꎮ
１.３　 ＳＳＲ 分子标记及分析方法

选择 ３０ 对条带清晰、表现稳定、多态性好的

ＳＳＲ 分子标记进行多态性分析ꎮ 其中 １７ 对(Ｃ２２、
Ｃ２７、Ｃ３０、Ｃ３３、Ｃ４８、Ｃ５８、Ｃ５１、Ｃ５６、Ｃ６０、Ｃ７１、Ｚ２５、
Ｚ３７、Ｚ５７、ＺＹ５、Ｃ３２、Ｃ５、Ｚ９１)来自于 Ｙａｎｇ 等[１６]的报

道ꎬ１３ 对(ｐ２３８、ｐ２４１、ｐ２４３、ｐ２４４、ｐ２５０、ｐ２５３、ｐ２５８、
ｐ２６８、ｐ２６９、ｐ２４５、ｐ３０８、ｐ３２５、ｐ３５５)由本课题组根

据转录组数据自行设计(表 ２)ꎮ 引物由上海生工有

限公司合成ꎮ
扩增产物经 １％琼脂糖凝胶电泳检测后ꎬ用 ６％

非变性聚丙烯酰胺电泳分离ꎬ银染检测ꎮ 统计结果ꎬ
每条谱带作为一个单位ꎬ有带记为“１”ꎬ无条带记为

“０”ꎬ缺失记为“２”ꎬ列出二元数据矩阵ꎮ 根据 ＳＳＲ
分子标记数据ꎬ采用软件 ＮＴＳＹＳｐｃ Ｖｅｒｓｉｏｎ ２.１０ｅ[１７]

计算 １６ 份材料的遗传相似系数ꎬ并基于遗传相似系

数进行聚类分析ꎮ

表 ２　 ＳＳＲ 分子标记引物

Ｔａｂｌｅ ２　 Ｔｈｅ ｌｉｓｔ ｏｆ ｓｉｍｐｌｅ ｓｅｑｕｅｎｃｅ ｒｅｐｅａｔｓ(ＳＳＲ) ｐｒｉｍｅｒ ｐａｉｒｓ

引物名称 引物序列或重复序列(５′→３′) 　 　 退火温度
(℃)

Ｃ２２Ｆ ＣＣＡＴＴＣＡＣＴＣＣＡＴＣＧＴＴＴＣＡ ５２.２
Ｃ２２Ｒ ＧＧＴＣＣＣＣＡＡＣＡＧＣＴＣＡＡＡＴＡ ５４.８
Ｃ２７Ｆ ＧＡＡＴＣＡＣＡＧＣＡＡＧＣＡＡＣＴＡＡＧＡＧＡ ５４.７
Ｃ２７Ｒ ＡＧＡＡＡＡＣＣＣＣＧＡＣＧＡＴＣＴＴＴ ５３.７
Ｃ３０Ｆ ＧＧＣＴＴＡＣＧＡＧＧＴＴＧＴＴＣＣＡＡ ５５.１
Ｃ３０Ｒ ＡＴＡＧＴＣＧＴＣＴＴＣＧＣＣＣＴＣＡＡ ５５.６
Ｃ３３Ｆ ＧＣＴＴＡＴＡＴＴＧＣＧＣＣＡＴＧＧＴＴ ５３.３
Ｃ３３Ｒ ＴＴＧＣＣＴＣＣＡＧＡＧＣＧＴＴＡＴＣＴ ５６.０
Ｃ４８Ｆ ＡＴＣＣＡＣＴＴＣＣＧＴＴＣＡＴＣＣＡＣ ５４.７
Ｃ４８Ｒ ＣＧＣＡＡＡＴＣＣＣＡＧＧＴＣＴＴＴＴＡ ５２.５
Ｃ５８Ｆ ＴＴＧＴＡＣＣＡＴＴＣＧＣＴＧＡＴＣＣＡ ５３.５
Ｃ５８Ｒ ＡＴＡＧＣＣＡＡＧＣＣＴＣＧＧＧＡＡＡＴ ５６.５
Ｃ５１Ｆ ＧＡＧＧＡＣＴＴＣＴＣＣＧＡＣＣＡＧＴＧ ５７.７
Ｃ５１Ｒ ＡＣＣＡＧＡＴＣＣＧＴＧＴＴＣＧＴＣＴＣ ５７.０
Ｃ５６Ｆ ＣＣＡＣＣＣＴＡＡＧＡＣＴＧＡＡＧＡＡＧＡＡＡ ５３.８
Ｃ５６Ｒ ＧＣＡＡＡＧＣＡＡＡＣＡＡＡＧＣＡＡＡＡ ５０.０

续表 ２　 Ｃｏｎｔｉｎｕｅｄ ２

引物名称 引物序列或重复序列(５′→３′) 　 　 退火温度
(℃)

Ｃ６０Ｆ ＡＴＧＧＣＧＣＣＡＡＴＣＴＣＴＣＴＣＴＡ ５５.５

Ｃ６０Ｒ ＧＡＴＧＡＧＧＴＴＧＡＧＴＴＧＣＣＴＧＡ ５４.７

Ｃ７１Ｆ ＣＣＣＣＡＴＧＴＴＴＡＧＧＡＴＧＧＡＴＧ ５２.９

Ｃ７１Ｒ ＡＡＡＣＡＡＡＡＣＡＡＧＧＴＴＡＧＧＡＴＧＧＡ ５１.６

Ｚ２５Ｆ ＡＧＣＡＧＴＴＴＣＧＣＣＡＴＡＴＣＣＡＧ ５５.１

Ｚ２５Ｒ ＣＡＣＣＧＴＴＴＴＧＡＡＴＣＡＧＣＡＡＡ ５１.１

Ｚ３７Ｆ ＧＧＣＧＡＣＴＧＴＡＡＴＧＴＧＧＴＧＡＡ ５５.１

Ｚ３７Ｒ ＣＧＧＧＡＧＧＴＡＴＣＴＴＧＧＡＴＴＧＡ ５３.７

Ｚ５７Ｆ ＡＧＣＴＧＡＧＴＧＧＡＧＧＴＧＧＡＡＧＡ ５５.０

Ｚ５７Ｒ ＡＴＡＡＴＴＧＣＴＧＴＧＧＧＧＣＴＧＴＴ ４５.０

ＺＹ５Ｆ ＴＣＧＴＣＡＣＴＴＴＣＴＣＴＣＴＣＣＴＧ ５３.５

ＺＹ５Ｒ ＧＣＴＣＴＣＣＴＣＣＡＴＣＴＣＴＴＣＴＧ ５４.７

ｐ２３８Ｆ ＧＴＧＧＧＣＧＧＧＣＡＡＴＣＡＡＡＴＧ ５９.７

ｐ２３８Ｒ ＴＧＣＡＴＧＡＣＣＡＣＣＴＡＴＧＴＣＣＣ ５９.８

ｐ２４１Ｆ ＧＡＧＣＴＧＡＴＣＡＡＴＣＧＧＣＧＴＧ ５９.７

ｐ２４１Ｒ ＴＧＴＧＣＴＴＴＣＣＴＴＧＣＡＡＡＣＣＣ ５７.８

ｐ２４３Ｆ ＣＴＧＴＣＣＴＣＴＡＣＡＣＡＧＧＣＣＧ ６１.９

ｐ２４３Ｒ ＧＧＧＴＡＧＡＴＡＴＴＧＣＴＧＣＣＡＡＧＡＣ ６０.１

ｐ２４４Ｆ ＡＧＡＡＧＡＧＣＴＴＴＧＣＣＴＴＴＧＣＡＧ ５８.０

ｐ２４４Ｒ ＧＣＡＡＡＣＣＣＴＣＡＴＣＣＡＴＣＧＣ ５９.７

ｐ２５０Ｆ ＡＧＡＴＧＣＧＡＣＴＧＴＧＧＡＡＣＣＣ ５９.７

ｐ２５０Ｒ ＧＴＧＧＡＧＡＣＣＣＴＣＣＧＧＴＴＧ ６１.９

ｐ２５３Ｆ ＡＣＡＴＴＡＣＡＡＧＣＡＣＴＧＡＡＴＧＧＧ ５６.１

ｐ２５３Ｒ ＧＴＴＣＡＡＧＡＡＧＧＧＣＧＴＧＡＡＧＧ ５９.８

ｐ２５８Ｆ ＧＧＡＡＣＡＣＣＣＴＴＧＣＣＡＧＡＡＣ ５９.７

ｐ２５８Ｒ ＧＣＣＴＣＡＡＡＣＴＣＴＧＣＧＡＡＧＣ ５９.７

ｐ２６８Ｆ ＧＣＣＣＧＡＧＧＡＴＴＣＴＡＧＴＧＧＧ ６１.９

ｐ２６８Ｒ ＧＡＡＧＧＧＴＣＡＧＧＡＡＣＣＧＡＧＧ ６１.９

ｐ２６９Ｆ ＡＣＧＣＣＣＴＣＴＧＡＡＧＧＡＣＴＴＧ ５９.７

ｐ２６９Ｒ ＣＡＡＡＣＧＧＡＴＣＡＣＣＣＡＴＧＣＣ ５９.７

Ｃ３２Ｆ ＧＡＣＣＴＧＣＧＡＡＴＣＧＡＡＡＴＣＴＴ ５２.５

Ｃ３２Ｒ ＣＴＴＧＧＡＣＴＴＣＣＴＣＴＧＣＣＴＴＧ ５５.９

Ｃ５Ｆ ＧＴＧＣＣＡＴＣＴＧＡＴＣＡＣＣＣＡＡＴ ５０.０

Ｃ５Ｒ ＴＣＣＣＡＧＧＴＧＧＴＴＡＧＧＣＡＴＡＣ ５５.０

Ｚ９１Ｆ ＣＡＣＣＡＡＧＡＡＡＣＧＡＡＧＣＡＧＡＡ ５２.９

Ｚ９１Ｒ ＣＡＡＧＧＴＴＴＡＴＴＧＴＴＧＡＣＡＴＧＧＡＧＡ ５２.５

ｐ２４５Ｆ ＧＣＴＣＧＡＴＴＧＣＣＣＡＡＡＧＴＣＣ ５９.７

ｐ２４５Ｒ ＡＧＣＣＡＡＣＴＴＧＣＡＣＴＡＧＴＣＴＴＣ ５８.０

ｐ３０８Ｆ ＴＧＧＴＧＡＡＴＴＧＣＧＣＴＴＧＡＧＧ ５７.６

ｐ３０８Ｒ ＣＣＣＧＧＧＣＣＡＴＴＣＴＴＡＧＡＧＧ ６１.９

ｐ３２５Ｆ ＡＧＡＧＧＡＡＣＡＣＴＣＧＡＣＴＧＣＣ ５７.９

ｐ３２５Ｒ ＣＴＣＡＧＣＴＣＧＴＧＣＣＡＡＴＴＣＣ ５７.９

ｐ３５５Ｆ ＣＣＧＣＴＧＴＡＡＡＣＣＡＴＴＧＧＧＣ ５９.７

ｐ３５５Ｒ ＣＧＧＧＣＧＧＣＡＡＧＧＡＴＧＡＡＧ ６１.９
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２　 结果与分析

２.１　 １６ 份甘薯材料的 ＳＳＲ 多态性

读取 １００ ｂｐ 至 ７００ ｂｐ 间的扩增条带ꎬ３０ 对多

态性引物共检测出条带 １８２ 条ꎬ多态性条带 １６９ 条ꎮ
每对引物获得 ２~ １６ 条条带ꎬ平均每对引物获得多

态性条带 ５􀆰 ６３ 条ꎮ 其中引物 Ｃ３２ 扩增获得的多态

性条带最多ꎬ有 １６ 条 (表 ３)ꎮ 多数 ＳＳＲ 引物(例如

Ｚ３７)在不同菜用、观赏、菜观兼用甘薯材料中的扩

增条带清晰、稳定(图 １)ꎮ

表 ３　 ３０ 对 ＳＳＲ 引物在不同地上部专用甘薯材料中的扩增结果

Ｔａｂｌｅ ３　 Ｔｈｅ ａｍｐｌｉｆｉｃａｔｉｏｎ ｒｅｓｕｌｔｓ ｏｆ ｔｈｅ ｄｉｆｆｅｒｅｎｔ ｏｖｅｒｇｒｏｕｎｄ ｓｗｅｅｔ￣
ｐｏｔａｔｏ ｓｐｅｃｉａｌ￣ｐｕｒｐｏｓｅ ｖａｒｉｅｔｉｅｓ ｕｓｉｎｇ ３０ ＳＳＲ ｐｒｉｍｅｒｓ

引物名称 扩增条带数 多态性带数
多态百分率

(％)

Ｃ２２ ７ ７ １００.００

Ｃ２７ ７ ７ １００.００

Ｃ３０ ５ ４ ８０.００

Ｃ３３ ７ ７ １００.００

Ｃ４８ ９ ９ １００.００

Ｃ５８ ２ ２ １００.００

Ｃ５１ ３ ３ １００.００

Ｃ５６ ２ ２ １００.００

Ｃ６０ ７ ６ ８５.７１

Ｃ７１ ８ ７ ８７.５０

Ｚ２５ ６ ６ １００.００

Ｚ３７ １３ １２ ９２.３１

Ｚ５７ ３ ２ ６６.６７

ＺＹ５ ９ ８ ８８.８９

ｐ２３８ ５ ４ ８０.００

ｐ２４１ ８ ７ ８７.５０

ｐ２４３ ４ ３ ７５.００

ｐ２４４ ３ ２ ６６.６７

ｐ２５０ ４ ４ １００.００

ｐ２５３ ７ ６ ８５.７１

ｐ２５８ ３ ２ ６６.６７

ｐ２６８ ８ ８ １００.００

ｐ２６９ ２ １ ５０.００

Ｃ３２ １６ １６ １００.００

Ｃ５ ６ ６ １００.００

Ｚ９１ ４ ４ １００.００

ｐ２４５ ８ ８ １００.００

ｐ３０８ ４ ４ １００.００

ｐ３２５ ７ ７ １００.００

ｐ３５５ ５ ５ １００.００

Ｍ 为 １ ５００ ｂｐ ｍａｒｋｅｒꎬ１ ~ １６ 依次为薯绿 １ 号、台农 ７１、黄金叶、
福菜薯 １８、浙薯 ７２６、川菜薯 ２１１、广菜薯 ３ 号、广菜薯 ６ 号、鄂菜

薯 １０ 号、鄂菜薯 ２ 号、莆薯 ５３、福菜薯 ２３、泉薯 ８３０、福菜薯 ２２、
宁菜 １ 号、福薯 ７￣６ꎮ
图 １　 引物 Ｚ３７ 在不同地上部专用甘薯材料中的扩增结果

Ｆｉｇ.１　 Ｔｈｅ ｒｅｓｕｌｔｓ ｏｆ ａｍｐｌｉｆｉｃａｔｉｏｎ ｗｉｔｈ ｐｒｉｍｅｒ Ｚ３７ ｉｎ ｄｉｆｆｅｒｅｎｔ
ｏｖｅｒｇｒｏｕｎｄ ｓｗｅｅｔｐｏｔａｔｏ ｓｐｅｃｉａｌ￣ｐｕｒｐｏｓｅ ｖａｒｉｅｔｉｅｓ

２.２　 基于 ＳＳＲ 分子标记的甘薯遗传多样性分析

基于 ＳＳＲ 分子标记多态性ꎬ用 ＮＴＳＹＳ 软件计算

１６ 份甘薯材料间的遗传相似系数(表 ４)ꎮ 由表 ４
可知ꎬ１６ 份甘薯材料的遗传相似系数在 ０􀆰 ５２２ 至

０􀆰 ８６３ 之间ꎬ其中薯绿 １ 号和台农 ７１ 之间的遗传相

似系数最高ꎬ为 ０􀆰 ８６３ꎻ观赏甘薯黄金叶与菜用甘薯

材料之间的遗传相似系数都较低ꎬ其中与鄂菜薯 １０
号之间的遗传相似系数最低ꎬ为 ０􀆰 ５２２ꎻ在菜用甘薯

材料中ꎬ薯绿 １ 号和鄂菜薯 １０ 号之间的遗传相似系

数最低ꎬ为 ０􀆰 ５２２ꎮ
２.３　 基于 ＳＳＲ 分子标记的甘薯聚类分析

在遗传相似系数为 ０􀆰 ６４ 时ꎬ１６ 份甘薯材料分

为 ３ 个类群ꎮ 其中类群Ⅰ包括薯绿 １ 号、台农 ７１、
广菜薯 ３ 号、广菜薯 ６ 号、浙薯 ７２６ 和莆薯 ５３ꎻ类群

Ⅱ包括福菜薯 １８、泉薯 ８３０、福菜薯 ２２、川菜薯 ２１１、
宁菜 １ 号、福菜薯 ２３、福薯 ７￣６、鄂菜薯 １０ 号和鄂菜

薯 ２ 号ꎻ类群Ⅲ仅有观赏甘薯黄金叶(图 ２)ꎮ

３　 讨 论

从 １６ 份甘薯材料的聚类图可以看出ꎬ国内材料

与国外材料的遗传关系相对较远ꎮ 国内材料中ꎬ具
有直接系谱关系(定向杂交)的聚在一起ꎬ例如薯绿

１ 号与台农 ７１ꎬ福菜薯 ２２ 和福菜薯 １８ 与泉薯 ８３０
聚到一起ꎻ而通过开放授粉方式得到的品种并没有

与母本聚在很近的位置ꎬ例如广菜薯 ６ 号与福菜薯

１８ꎬ鄂菜薯 １０ 号与福菜薯 １８ 等ꎬ这可能与集团杂交

中较多种类外源花粉有关ꎮ 同一地区的甘薯品种也
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表 ４　 基于 ＳＳＲ 数据计算的 １６ 份甘薯材料间的相似系数

Ｔａｂｌｅ ４　 Ｇｅｎｅｔｉｃ ｓｉｍｉｌａｒｉｔｙ ｃｏｅｆｆｉｃｉｅｎｔｓ ｏｆ １６ ｓｗｅｅｔｐｏｔａｔｏ ａｃｃｅｓｓｉｏｎｓ ｂａｓｅｄ ｏｎ ＳＳＲ ａｎａｌｙｓｉｓ

薯绿
１ 号

台农
７１

黄金
叶

福菜薯
１８

浙薯
７２６

川菜薯
２１１

广菜薯
３ 号

广菜薯
６ 号

鄂菜薯
１０ 号

鄂菜薯
２ 号

莆薯
５３

福菜薯
２３

泉薯
８３０

福菜薯
２２

宁菜
１ 号

福薯
７￣６

薯绿 １号 １.０００

台农 ７１ ０.８６３ １.０００

黄金叶 ０.６３７ ０.６２１ １.０００

福菜薯 １８ ０.７０３ ０.７４２ ０.５９３ １.０００

浙薯 ７２６ ０.６４８ ０.６９８ ０.６２６ ０.６２６ １.０００

川菜薯 ２１１ ０.６４８ ０.７３１ ０.５９３ ０.７１４ ０.６５９ １.０００

广菜薯 ３号 ０.６９８ ０.７４７ ０.６１０ ０.６８７ ０.６８７ ０.６７６ １.０００

广菜薯 ６号 ０.６７０ ０.７５３ ０.５７１ ０.６９８ ０.６１５ ０.６８７ ０.７４２ １.０００

鄂菜薯 １０号 ０.５２２ ０.５９３ ０.５２２ ０.６９８ ０.５９９ ０.６７６ ０.５９３ ０.６４３ １.０００

鄂菜薯 ２号 ０.５７７ ０.６１５ ０.５６６ ０.６５４ ０.６２１ ０.６５４ ０.６０４ ０.６４３ ０.７４７ １.０００

莆薯 ５３ ０.６１０ ０.６４８ ０.５３３ ０.６１０ ０.６６５ ０.５８８０ ０.６１５ ０.６４８ ０.６８１ ０.６１５ １.０００

福菜薯 ２３ ０.６４８ ０.６７６ ０.５８２ ０.６９２ ０.６１５ ０.６７０ ０.６２１０ ０.６１５ ０.６３２ ０.６８７ ０.６５４ １.０００

泉薯 ８３０ ０.６３２０ ０.６３７ ０.６１０ ０.７４２ ０.６２１ ０.６１００ ０.６５９ ０.６５９ ０.６８１ ０.６４８ ０.７１４ ０.７２０ １.０００

福菜薯 ２２ ０.６３２ ０.６２６ ０.５８８ ０.７３１ ０.６２１ ０.６３２ ０.６５９ ０.６４８ ０.５８２ ０.６４８ ０.６３７ ０.６６５ ０.７８０ １.０００

宁菜 １号 ０.６２１ ０.６７０ ０.６１０ ０.６７６ ０.６９８ ０.７０９ ０.７０３ ０.６８１ ０.５７１ ０.６８１ ０.６２６ ０.７０９ ０.６８１ ０.７５８ １.０００

福薯 ７￣６ ０.５４４ ０.５８２ ０.５３３ ０.６１０ ０.５５５ ０.６６５ ０.５６０ ０.５９３ ０.６４８ ０.６９２ ０.６５９ ０.７４２ ０.６８１ ０.６０４ ０.７０３ １.０００

图 ２　 基于 ＳＳＲ 分子标记的 １６ 份甘薯材料聚类图

Ｆｉｇ.２　 Ｃｌｕｓｔｅｒｉｎｇ ｄｅｎｄｒｏｇｒａｍ ｏｆ １６ ｓｗｅｅｔｐｏｔａｔｏ ａｃｃｅｓｓｉｏｎｓ ｂａｓｅｄ ｏｎ ＳＳＲ ｍａｒｋｅｒｓ
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表现出较近的亲缘关系ꎬ例如广菜薯 ３ 号与广菜薯

６ 号ꎬ鄂菜薯 １０ 号与鄂菜薯 ２ 号ꎬ说明聚类分析结

果也与供试材料地域来源存在密切关系ꎮ 但也有例

外ꎬ来自福建的莆薯 ５３ 和福菜薯 １８ 被分到两个群ꎬ
来自于两个区域的川菜薯 １ 号和宁菜薯 １ 号却聚在

一起ꎬ说明系谱关系和地理来源是地上部专用品种

间亲缘关系的主要决定因素ꎮ 本研究发现ꎬ台农

７１、泉薯 ８３０ 和福菜薯 １８ 已经成为了中国菜用甘薯

的主要亲本或骨干亲本ꎬ这也是甘薯地上部专用品

种遗传资源较狭窄的主要原因ꎮ 因此ꎬ建议在今后

的研究中需收集来源更为广泛的引进品种作为育种

亲本ꎬ或选择遗传关系较远的品种进行配组ꎬ才能选

育出强优势组合ꎮ
来自福建的福菜薯 １８、泉薯 ８３０、福菜薯 ２２、福

菜薯 ２３、福薯 ７￣６ 具有较高的遗传相似系数和较近

的亲缘关系ꎮ 而来自湖北的鄂菜薯 １０ 号与其他 １５
份材料间均表现出较低的遗传相似性ꎬ说明与其他

地上部专用品种间的遗传差异较大ꎬ可作为选配菜

用甘薯、菜观兼用甘薯新品系的重要亲本ꎮ
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